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A leprose do citros, causada pelitrus leprosis virusC (CiLV-C), tem como vetor o acarBrevipalpus
phoenicis (Acari: Tenuipalpidae) e € uma das doencgas viraisdior importancia para a citricultura brasileira.
Tecnologias que permitam o controle do vetor sdemamente desejaveis para 0 manejo da doencgareDent
estas, o sequenciamento Blephoenicis permitira obter informacg8es relevantes sobre éogia e a evolugéo
desta espécie, bem como a prospeccao de molécutapapsam ser utilizadas em seu controle. Para o
sequenciamento sdo necessdrias informag¢des gemsOmiégias, assim, este trabalho objetivou estimar o
tamanho do genoma d8 phoenicis, através de diferentes metodologias, fornecendsidios ao projeto
genoma do acaro. Como estratégia inicial foi estona tamanho do genoma por citometria de fluxo e,
posteriormente, foram avaliadas sequéncias géuieasdpias Unicas para analises em PCR quantitafivo.
genoma foi estimado em 86Mpb e duas potenciaiséseips génicas de cépias Unicas foram validadatie e
em andlise por qPCR. Estas informacdes estdo semtescindiveis para o estabelecimento de paraméego
sequenciamento mais eficientes para obtencéo dorgeocompleto do acaro da leprose.
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